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NEJVETSIi SVETOVA SBIRKA MYSiICH KMENU ODVOZENYCH Z PRIRODY
OTEVIRA NOVE MOZNOSTI PRO EVOLUCNI VYZKUM | BIOMEDICINU

Unikatni sbirku kmend mysi domacich odvozenych z pfirodnich populaci, ktera ¢ita pres 90 linii,
predstavil mezinarodni tym védcii vedeny Jaroslavem Pidlkem z Ustavu biologie obratlovcti AV €R.
Jde o nejvétsi a nejlépe geneticky popsany soubor svého druhu na svété. Tato revolucni alternativa
k tradi¢nim laboratornim modellim mizZe vyrazné pomoci v genetickém i biomedicinském vyzkumu.

Mys domaci je nejpouzivanéjsim laboratornim zviretem, vyuziva se ve vice nez 75 % biomedicinskych
studii. Dosavadni vyzkumy vétSinou pracuji s klasickymi laboratornimi kmeny, které byly odvozeny
pred vice nez 100 lety z omezeného poctu zakladatel(, a jsou si proto geneticky navzajem velmi
podobné. Nova shirka tzv. divokych kmen( mysi (WDS, z anglického wild-derived strains) nabizi
vyrazné vétsi genetickou i fenotypovou variabilitu. Odpovida rozmanitosti, jakou Ize nalézt i mezi lidmi.
Umoznuje tak spolehlivéji testovat vyzkum biologickych procesu i lidskych chorob.

»Prakticky jsme prevedli pfirodni genetickou rozmanitost mysi domdcich do laboratornich podminek,"
vysvétluje hlavni autor Jaroslav Pidlek z Ustavu biologie obratlovctl AV CR. ,, To umoZfiuje spojit
prednosti prirodni variability s experimentdlni kontrolou nezbytnou pro opakovatelny vyzkum.“
Napriklad v genetickém kddu v mitochondrialni DNA u divokych kmen( bylo zjisténo vice nez 2100
odlisnych mutaci proti pouhym Sesti u laboratornich mysi a 23x vice variant klicového genu pro
sterilitu samcl u divokych kmen0. Podobny rozdil byl prokazan ve 14 ze 16 morfologickych

a reprodukénich znakd. Tato Cisla dokladaji, Ze klasické laboratorni mysi zachycuji jen zlomek genetické
bohatosti svého druhu.

Vyznam divokych kment pro védu
Divoké mysi kmeny umoznuji védclm zkoumat, jak se v prirodé vyviji geneticka rozmanitost, jak

probiha evoluce, jak se méni geny a jejich funkce a jak vznikaji bariéry mezi geneticky odliSnymi
populacemi vedouci aZ ke vzniku novych druhd. ,Diky témto kmentim dnes miZeme lépe zkoumat, jak
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se dédicné informace promitaji do vlastnosti a chovadni v pfirozeném a evolucné dobre popsaném
prostredi. Sbirku téchto kmen( planujeme vyuZit napriklad k vyzkumu chemické komunikace a dalsich
strategii chovdni, které hraji roli pfi vzniku novych druh(,” vysvétluje Barbora Vodlajerova z Ustavu
zivoci$né fyziologie AV CR, spoluautorka studie.
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Diky vysoké genetické a fenotypové rozmanitosti, podobné lidské populaci, mohou divoké mysi kmeny
slouZit jako realisti¢téjSi model pro testovani novych lé€iv. A zvysit tim Sanci na Uspésnost klinickych
studii.

~Vyvoj léka je dlouhy, ndkladny a vysoce rizikovy proces trvajici deset aZ patndct let, s primérnymi
ndklady presahujicimi jednu aZ dvé miliardy dolart do schvdleni klinického pouZiti kazdého nového
léku. Devét z deseti kandiddtd vybranych v preklinickych testech ndsledné selhalo v jedné ze tii fdzi
klinickych studii v procesu schvalovadni Iéki,” vysvétluje Jaroslav Pidlek a vyzyva k Sirsi integraci kmenl
WDS do biomedicinského a genetického vyzkumu. Védci si ale zaroven uvédomuiji, Ze prosadit nové
pristupy v biomedicinské komunité zvyklé na rychlou a snadnou reprodukovatelnost vysledk(l nebude
snadné. , Jednim z divodi vysoké neuspésnosti preklinickych testi je totiZ pouZivani geneticky
uniformnich laboratornich mysi. Naopak zapojeni geneticky rozmanitych divokych kmen, které
zachycuji variabilitu podobnou, jakou vidime v lidské populaci, by mohlo vyznamné zlepsit efektivitu

a spolehlivost preklinického vyzkumu,“ zd(raznuje Jaroslav Pidlek potencial divokych kmen( zlepsit
relevantnost, reprodukovatelnost a zejména prenositelnost vysledk( preklinickych studii na ¢lovéka.

O shirce

Sbirka divokych kmen( mysi, kterou spravuje Jaroslav Pidlek na detaovaném pracovisti Ustavu
biologie obratlovcd AV CR ve Studenci, vznikla spojenim sbirek nékolika klicovych pracoviit: laboratore
Frangoise Bonhomma (Université de Montpellier), Dietharda Tautze (Max Planck Institut), Jaroslava
Pialka (UBO AV CR) a Jifiho Forejta (Ustav molekularni genetiky AV CR v Praze). Jednd se o nejvétsi

a nejlépe geneticky charakterizovany soubor divokych kmend mysi na svété. Pravé probihajici analyza
celogenomovych sekvenci jesté zvysi jeji vyznam. Vice informaci o unikatni sbirce mysich kmen(
najdete na https://housemice.cz/cs/.

Unikatni sbirka divokych kmend mysi byla predstavena v neddvno publikované praci v Scientific
Reports https://doi.org/10.1038/s41598-025-86505-x.

O hybridni zéné mysi domdci, ktera je jedine¢nou pfirodni laboratofi studia
evoluce — A / Magazin 1/2024: pdf.avcr.cz/A/2024-01/#page=18

Vice informaci: Jaroslav Pialek
Ustav biologie obratlovc AV CR

pialek@ivb.cz
+420 724 922 553

Barbora Voslajerova

Ustav biologie obratlovcl AV CR
voslajerova@iapg.cas.cz

+420 608 242 415



https://housemice.cz/cs/
https://doi.org/10.1038/s41598-025-86505-x
https://pdf.avcr.cz/A/2024-01/#page=19
mailto:pialek@ivb.cz
mailto:voslajerova@iapg.cas.cz

Fotogalerie:

s : <\\ :'} \\\ b, -
Sbirka divokych kmen( mysi s vice neZ 90 kmeny odvozenymi od divokych populaci mysi z celého svéta. Jen z Evropy
a Blizkého vychodu zahrnuje kmeny odvozené od 3 odlisnych mysich druht (zelend: spretus, hnéda: macedonicus, svétle
olivova: spicilegus) a dvou poddruh( komensdini mysi domdci (Cervené: musculus, modrd: domesticus, které se ve stredni
Evropé setkdvaji a kriZi v uzkém pdsu hybridni zény (na mapé vyznacena pdsem malych zelenych tecek). V procesu
inbredniho kriZeni po nékolik generaci ztratily nékteré kmeny svou Zivotaschopnost a postupné vyhynuly (kruhy: Zivé divoké
kmeny mysi, kosoctverce: vyhynulé divoké kmeny mysi). Mapa byla vytvofena pomoci otevieného zdrojového kédu QGIS

(https://www.qgis.org/).

Mys domdci z kmene odvozeného z mistni populace ve Studenci (okres Trebic), jeZ je vychodnim poddruhem mysi domdci.
Kmeny reprezentujici oba poddruhy, které se v prirodé kriZi v oblasti hybridni zony, jsou idedlnim ndstrojem pro studium
evolucnich procesu. VyuZivaji se i v experimentech pachovych preferenci v Y bludisti (foto (B. Voslajerova).
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Chovy mysi na detasovaném pracovisti UBO AV CR ve Studenci.

v

Jaroslav Pidlek z Ustavu biologie obratlovcii AV CR. Foto: Jana Plavec.



